
Reducción y desnaturalización de la ribonucleasa A
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Termodinámica del plegado proteico
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Frecuencias relativas de los residuos de aminoácido en estructuras 
secundarias

0,880,990,96Arg

1,910,640,52Pro

1,280,760,90Asn

1,410,721,04Asp

1,330,950,82Ser

1,640,920,56Gly

1,031,210,82Thr

0,751,140,99Trp

1,051,250,72Tyr

0,581,321,07Phe

0,511,450,97Ile

0,471,490,91Val

0,960,771,23Lys

0,691,081,22His

0,970,801,27Gln

1,000,751,44Glu

0,390,971,47Met

0,591,021,30Leu

0,800,741,11Cys

0,780,901,29Ala

GiroHoja βHélice αAminoácido



Las chaperonas facilitan el plegado 
de las proteínas

n ATP nADP + nPi

ovillo aleatorio conformación nativa

Chaperona

Dinámica de la estructura proteíca
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Estructura de la mioglobina

El grupo hemo
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Cambios conformacionales en el grupo hemo 
entre la desoxi-Hb y la oxi-Hb
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Estructura cuaternaria de la hemoglobina



Interacciones entre la His146 y la Asp94
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Unión del 2,3-bisfosfoglicerato a la hemoglobina
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El plegamiento de la inmunoglobulina


